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ISTRUZIONE

Data: 8-01-2009

Dottorato di ricerca in Biologia Cellulare e Molecolare, XXI Ciclo
Presso: Università degli Studi di Milano

Tesi: «Evolutionary features of the mitochondrial genome of Ascidiacea (Chordata, Tunicata) at short and long phylogenetic distances».

Data: 14-3-2005

Laurea in Scienze Biologiche

Votazione: 102/110 (centodue/centodieci)

Presso: Università degli Studi di Milano

Tesi: «Sequenziamento e caratterizzazione funzionale del genoma mitocondriale di Phallusia fumigata (Urochordata)».

BORSE DI STUDIO E CONTRATTI

Gennaio 2018-oggi

Presso: Centro Piattaforme tecnologiche, Università degli Studi di Verona. 

Posizione: Tecnico della piattaforma Genomica e trascrittomica

Data: Aprile 2016-Gennaio 2018
Presso: Università degli Studi di Verona. 

Esperienza: Assegnista di ricerca. Titolo dell’assegno “Analisi bioinformatica dei dati di espressione genica”

Attività: sequenziamento, assemblaggio e annotazione del genoma di 3 diversi cloni di Nebbiolo, Identificazione di SNPs marcatori specifici dei cloni e analisi differenziale di 81 campioni RNAseq per investigare sulle interazioni ambiente (clima, microclima e terreno) e genotipo.
Data: Marzo 2014- marzo 2016    

Presso: Università degli Studi di Verona. 

Esperienza: Assegnista di ricerca. Titolo dell’assegno “ Diagnostica molecolare per la sicurezza alimentare”

Attività: Messa a punto di metodi per l’estrazione di acidi nucleici da alimenti; messa  a     

punto di saggi di PCR specifici per l’identificazione di agenti zoonotici; consultazione delle    

banche dati pubbliche di DNA; verifica della funzionalità dei saggi di PCR.

L’attività di ricerca è svolta in parte presso Personal Genomics, un’azienda spin-off dell’         Università degli Studi di Verona.

Data:.giugno 2010-agosto 2010
Presso: Dipartimento di Biochimica e Biologia Molecolare “Ernesto Quagliariello” dell’Università degli Studi di Bari Aldo Moro.

Esperienza:co.co.co «Analisi strutturale e funzionale degli RNA non codificanti nel genoma di vite »
Data: Ottobre 2009-Dicembre 2009.

Presso: Università degli Studi di Bari, Dipartimento di Biochimica e Biologia Molecolare.

Esperienza: Contratto d’opera occasionale «Ricostruzione e analisi del profilo trascrizionale del genoma di Vitis vitifera tramite dati di Next Generation Sequencing».

Data: Maggio 2009-Luglio 2009.

Presso: Università degli Studi di Milano, Dipartimento di Scienze Biomolecolari e Biotecnologie, sotto la supervisione della Dott.ssa Carmela Gissi.

Esperienza: borsa di studio per giovani promettenti dal titolo «Analisi bioinformatica di sequenze mitocondriali».

Data: Ottobre 2006-Settembre 2008.

Presso: Università degli Studi di Milano, Dipartimento di Scienze Biomolecolari e Biotecnologie, sotto la supervisione della Dott.ssa Carmela Gissi.

Esperienza: borsa di studio per giovani promettenti dal titolo «Analisi bioinformatica, strutturale ed evolutiva di geni coinvolti in malattie del sistema nervoso in protocordata».

Data: Febbraio 2006-Luglio 2006.

Presso: Università degli Studi di Milano, Dipartimento di Scienze Biomolecolari e Biotecnologie, sotto la supervisione della Dott.ssa Carmela Gissi.

Esperienza: borsa di studio per giovani promettenti dal titolo «Analisi funzionale ed evolutiva di geni coinvolti nell'immunità innata in Ascidiacea».

Data: Luglio 2005-Dicembre 2006.

Presso: Università degli Studi di Milano, Dipartimento di Scienze Biomolecolari e Biotecnologie, sotto la supervisione della Dott.ssa Carmela Gissi.

Esperienza: borsa di studio per giovani promettenti dal titolo «Analisi funzionale ed evolutiva di geni coinvolti nell'immunità innata in Ascidiacea». 

ESPERIENZE DIDATTICHE

Data: Anni Accademici 2005-2006; 2006-2007; 2008-2009; 2009-2010 .

Presso: Università degli studi di Milano.

Esperienza: Tutor per il corso di “Laboratorio di Biologia Sperimentale 2” nel corso di laurea triennale in Scienze Biologiche, Facoltà di Scienze MMFFNN.

PUBBLICAZIONI SU RIVISTE INTERNAZIONALI

1) Iannelli F., Griggio F., Pesole G. and Gissi C. “The mitochondrial genome of Phallusia mammillata and Phallusia fumigata (Tunicata, Ascidiacea): high genome plasticity at intra-genus level” BMC Evol Biol. 2007 Aug 31;7:1

2) Gissi C., Griggio F. and Iannelli F. “Evolutionary mitogenomics of Chordata: the strange case of ascidians and vertebrates” ISJ-Invertebrate Survival Journal,6: S21-S28, 2009

3) Gissi C., Pesole G., Mastrototaro F., Iannelli F., Guida V., Griggio F. “Hypervariability of ascidian mitochondrial gene order: exposing the myth deuterostome organelle genome stability” Mol Biol Evol. 2010 feb; 27(2):211-5. Epub 2009

4) D'Onorio de Meo P, D'Antonio M, Griggio F, Lupi R, Borsani M, Pavesi G, Castrignanò T, Pesole G, Gissi C.

MitoZoa 2.0: a database resource and search tools for comparative and evolutionary analyses of mitochondrial genomes in Metazoa.
Nucleic Acids Res. 2012 Jan;40(Database issue):D1168-72. Epub 2011 Nov 28.

5)Montagna M,Sassera D,Griggio F,Epis S,Bandi C,Gissi C.

Tick-box for 3'-end formation of mitochondrial transcripts in ixodida, Basal chelicerates and Drosophila.

PLoS One. 2012;7(10):e47538. doi: 10.1371/journal.pone.0047538. Epub 2012 Oct 15.
6)Rubinstein ND, Feldstein T, Shenkar N, Botero-Castro F, Griggio F, Mastrototaro F, Delsuc F, Douzery EJ, Gissi C, Huchon D

Deep sequencing of mixed total DNA without barcodes allows efficient assembly of highly plastic ascidian mitochondrial genomes.
Genome Biol Evol. 2013;5(6):1185-99. doi: 10.1093/gbe/evt081.
7)Voskoboynik A, Neff NF, Sahoo D, Newman AM, Pushkarev D, Koh W, Passarelli B, Fan HC, Mantalas GL, Palmeri KJ, Ishizuka KJ, Gissi C, Griggio F, Ben-Shlomo R, Corey DM, Penland L, White RA, Weissman IL, Quake SR.

The genome sequence of the colonial chordate, Botryllus schlosseri.
Elife. 2013 Jul 2;2:e00569. doi: 10.7554/eLife.00569. Print 2013
8) Griggio F, Voskoboynik A, Iannelli F, Justy F, Tilak MK, Xavier T, Pesole G, Douzery EJ, Mastrototaro F, Gissi C. Ascidian mitogenomics: comparison of evolutionary rates in closely related taxa provides evidence of ongoing speciation events. Genome Biol Evol. 2014 Feb 25. [Epub ahead of print]

PMID: 24572017 [PubMed - as supplied by publisher] 
9) Pennati R, Ficetola GF, Brunetti R, Caicci F, Gasparini F, Griggio F, Sato A, Stach T, Kaul-Strehlow S, Gissi C, Manni L.

Morphological Differences between Larvae of the Ciona intestinalis Species Complex: Hints for a Valid Taxonomic Definition of Distinct Species.
PLoS One. 2015 May 8;10(5):e0122879. doi: 10.1371/journal.pone.0122879. eCollection 2015. PMID:25955391

10) Ferrarini A, Xumerle L, Griggio F, Garonzi M, Cantaloni C, Centomo C, Vargas SM, Descombes P, Marquis J, Collino S, Franceschi C, Garagnani P, Salisbury BA, Harvey JM, Delledonne M 

The Use of Non-Variant Sites to Improve the Clinical Assessment of Whole-Genome Sequence Data.
PLoS One. 2015 Jul 6;10(7):e0132180. doi: 10.1371/journal.pone.0132180. eCollection 2015.

PMID:26147798
11) Hussain J, Chen J, Locato V, Sabetta W, Behera S, Cimini S, Griggio F, Martínez-Jaime S, Graf A, Bouneb M, Pachaiappan R, Fincato P, Blanco E, Costa A, De Gara L, Bellin D, de Pinto MC, Vandelle E.

Constitutive cyclic GMP accumulation in Arabidopsis thaliana compromises systemic acquired resistance induced by an avirulent pathogen by modulating local signals.
Sci Rep. 2016 Nov 4;6:36423. doi: 10.1038/srep36423. PMID: 27811978

12) Pezzini F, Bianchi M, Benfatto S, Griggio F, Doccini S, Carrozzo R, Dapkunas A, Delledonne M, Santorelli FM, Lalowski MM, Simonati A.

The Networks of Genes Encoding Palmitoylated Proteins in Axonal and Synaptic Compartments Are Affected in PPT1 Overexpressing Neuronal-Like Cells.
Front Mol Neurosci. 2017 Aug 22;10:266. doi: 10.3389/fnmol.2017.00266. eCollection 2017. PMID:28878621

 
13) Cecchin M, Benfatto S, Griggio F, Mori A, Cazzaniga S, Vitulo N, Delledonne M, Ballottari M. Molecular basis of autotrophic vs mixotrophic growth in Chlorella sorokiniana.
Sci Rep. 2018 Apr 24;8(1):6465. doi: 10.1038/s41598-018-24979-8.

PMID:29691462

 

14) Dal Molin A, Minio A, Griggio F, Delledonne M, Infantino A, Aragona M.

The genome assembly of the fungal pathogen Pyrenochaeta lycopersici from Single-Molecule Real-Time sequencing sheds new light on its biological complexity.

PLoS One. 2018 Jul 6;13(7):e0200217. doi: 10.1371/journal.pone.0200217. eCollection 2018. PMID: 29979772

 

 

 

 

CONGRESSI NAZIONALI E INTERNAZIONALI: SELECTED TALK
1) Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Reshaping the mtDNA circle: new insights from four newly sequenced ascidian genomes. Incontro Ascidiologi Italiani, Stazione Zoologica “A. Dohrn”, Napoli, Italy. 3-4 April 2006 (Talk)
2) Gissi C, Griggio F, Iannelli F, Pesole G, Mastrototaro F. “The mitochondrial gene order of Ascidiacea: extreme variability both within the class and compared to other deuterostomes.” 5th International Tunicate Meeting, June 2009. Okinawa, Japan. Selected talk

3) Griggio F, Voskoboynik A, Iannelli F, Pushkarev D, Gissi C. “Mitogenomics reveals a remarkably high intra-species substitution rate in the ascidian Botryllus schlosseri” 6th International Tunicate Meeting, July 3-7, 2011 McGill University, Montreal, Quebec, Canada. (Talk)

4) Voskoboynik A, Neff NF, Sahoo D, Newman AM, Pushkarev D, Koh W, Passarelli B, Fan CH, Mantalas GL, Palmeri KJ, Ishizuka KJ, Gissi C, Griggio F, Ben-Shlomo R, Corey R, Penland L, White III RA, Weissman IL, Quake SR “The Botryllus schlosseri genome: a genetic toolkit for the investigation of regeneration and immune system evolution” 7th International Tunicate Meeting, Naples, 22-26 July 2013. Selected as Oral presentation of A Voskoboynik

5) Montagna M, Sassera D, Griggio F, Epis S, Bandi C, Gissi C “The mitochondrial genome of Ixodes ricinus reveals Tick-Box: a motif involved in 3'-end formation of mitochondrial transcripts and conserved in ticks, basal chelicerates plus Drosophila” Entomology Society of America Annual Meeting 2013, Austin, Texas, 9-14 Nov 1013. Selected as oral presentation by Matteo Montagna. See http://esa.confex.com/esa/2013/webprogram/Paper73890.html

CONGRESSI NAZIONALI E INTERNAZIONALI: POSTER
1) Gissi C, Iannelli F, Griggio F, Pesole G. Delving into Ascidiacea mtDNA: preliminary data from three newly completed genomes. 3rd International Tunicate Conference, Santa Barbara, California, USA. 9-13 July 2005

2) Iannelli F, Gissi C, Griggio F, Pesole G. Delving into Ascidiacea mtDNA: preliminary data from three newly completed genomes. 9th Evolutionary Biology Meeting at Marseilles, Marseilles, France. 21-23 September 2005.

3) Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Reshaping the mtDNA circle: new insights from four newly sequenced ascidian genomes. BITS Conference 2006, Bologna, Italy. 28-29 April 2006.

4)  Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Tunicates mitogenomics: new insights from six newly sequenced ascidian genomes. FISV 2006, 8th Annual Meeting, Riva del Garda, Italy. 28 September – 1 October 2006.

5) Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Ascidian mitogenomics: a surprising case of species-specific gene order reshuffling. Marine Genomics, an International Conference, Sorrento, Italy. 28 October – 1 November 2006.

6) Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Ascidian mitogenomics: a surprising case of species-specific gene order reshuffling. Marine Genomics Europe: Exploratory Workshop. Roscoff, France. 15-17 April, 2007 

7) Griggio F, Iannelli F, Pesole G, Gissi C. Ascidian mitogenomics and the evolution of mitochondrial gene order in Chordata. BITS Conference 2007. Naples, Italy. 26-28 April 2007.

8) Iannelli F, Griggio F, Pesole G, Gissi C. Ascidian mitogenomics: intra-genus gene order reshuffling. 4rd International Tunicate Conference. Villefranche-sur-Mer, France. 23-27 June 2007

9) Griggio F, Iannelli F, Pesole G, Gissi C. Ascidian mitogenomics: gene order reshuffling at intra-genus level. FISV 2007, 8th Annual Meeting, Riva del Garda, Italy. 26-29 September 2007.

10) Gissi C, Iannelli F, Griggio F, and Pesole G. “High genome plasticity of ascidian mtDNA as exemplified by comparison of congeneric species.” Annual Meeting of the Society of Molecular Biology and Evolution (SMBE 2008), Barcelona, Spain. 5-8 June 2008.

11) Gissi C, Iannelli F, Griggio F, Pesole G. “Simplicity and complexity: mitochondrial genome diversity in Metazoa.” Mitochondrial Physiology and Pathology - International Symposium, Bari, Italy. 22-26 June 2008.

12) Gissi C, Iannelli F, Griggio F, Pesole G. “The fast evolutionary dynamics of ascidian mitochondrial genome: an exception to the general deuterostome evolutionary trend”. II Meeting of the italian ascidiologists, Palermo, Italy. 31 June - 1 July 2008. Pubblicato su ISJ-Invertebrate survival journal. - ISSN 1824-307X. - 5:2(2008), p. 89.

13) Gissi C, Griggio F, Iannelli F, and Pesole G. “Evolutionary mitogenomics: the strange case of ascidians and vertebrates” 3rd SIBE Meeting, 2-5 October 2008, Alghero, Italy

14) Gissi C, Griggio F, Iannelli F. “Evolutionary analyses of sequence and intron-exon structure of two lectin genes in ascidians” X Incontro della SIICS, Società Italiana di Immunobiologia Comparata e dello Sviluppo, 18-20 February 2009, Urbino. Pubblicato su ISJ-Invertebrate Survival Journal 6: 22-31, 2009 (ISSN 1824-307X) (http://www.isj.unimo.it/articoli/ISJ181.pdf) [IF 2012: 1.059 dal 2012] Online journal (http://www.isj.unimore.it/)
15) Lupi R, D’Onorio De Meo P, D’Antonio M, Pavesi G, Griggio F, Pesole G, Castrignanò T, Gissi C “More is better, different is helpful: MitoZoa database improvements and the usage of mitochondrial gene order diversity as reannotation criterion.” VIII Annual Meeting of the Bionformatics Italian Society. Pisa, June 20-22, 2011. [a cura di] F. Geraci, R. Marangoni, M. Pellegrini, M.E. Renda. - Pisa : Edizioni ETS, 2011 Jun 20. - ISBN 978-884673069-5. - pp. 117-118.
16) Pennati R, Gissi C, Caicci F, Bishop J, Sato A, De Bernardi F, Griggio F, Manni L. “Analisi morfologica e molecolare di larve di Ciona intestinalis (Ascidiacea, Tunicata) di tipo A e B.” 73° Congresso Nazionale UZI (Unione Zoologia Italiana) 24-27 Settembre 2012, Firenze. 
17) Gasparini F, Gissi C, Pennati R, Caicci F, Bishop J, Sato A, Giumbo A, Griggio F, Manni L. “Identification of cryptic species in the invasive ascidian Ciona intestinalis: larval morphological analyses and molecular screening.” International Workshop on “Molecular tools for monitoring marine invasive species”. Lecce 12-14 September 2012
18) Griggio F, Voskoboynik A, Iannelli F, Mastrototaro F, Pushkarev Dmitry, Giumbo A, Pesole G, Gissi C. “The invasive ascidian Botryllus schlosseri: mitogenomics sequence variability as marker of intra-species variability.” International Workshop on “Molecular tools for monitoring marine invasive species”. Lecce 12-14 September 2012
19) Pennati R, Gissi C, Brunetti R, Caicci F, Bishop J, Sato A, Stach T, Kaul S, Ficetola F, Griggio F, Manni L. “Identificazione di specie criptiche nell’ascidia Ciona intestinalis: analisi morfologica della larva e screening molecolare” Convegno GEI (Gruppo Embiologico Italiano) 2013, Varese, 9-12 Giugno 2013

20) Lambert G, Gissi C, Sheets E, Griggio F, Cohen CS, Brunetti R, Mastrototaro F, Rosana M. da Rocha “Morphological and molecular characterization of a worldwide distributed Botrylloides species.” 7th International Tunicate Meeting, Naples, 22-26 July 2013. Selected as Oral presentation

21) Griggio F, Giumbo A, Franchi N, Pesole G, Mastrototaro F, Gissi C. “The Botryllinae subfamily: first evidence of invariant mitochondrial genome architecture in a sea of ascidian variability.” 7th International Tunicate Meeting, Naples, 22-26 July 2013

COMPETENZE SPECIFICHE

1) Conoscenza a livello pratico e operativo delle principali tecniche di biologia molecolare, come:

• estrazione e quantificazione di DNA totale

• amplificazione tramite tecniche di PCR e long-PCR

• Rolling Circle Amplification e altre tecniche basate sulla DNA polimerasi phi29

• tecniche di trasformazione e clonaggio di DNA 
• Preparazione delle librerie DNA (DNA-seq, esomi, librerie mate-pair  e RNA (RNA-seq e miRNA) per sequenziamento NGS con i principali kit in commercio (Illumina, Roche , Agilent, NEB, Qiagen)
• Preparazione delle librerie per metabarcoding con kit Qiagen con 

           • Preparazione librerie scRNA con ddSeq Bio-Rad.

           • Quantificazione acidi nucleici con ddPCR Bio-Rad
2) Conoscenza sistemi operativi Windows, Mac OS X e utilizzo del pacchetto Office
3) Consocenza della seguente strumentazione di laboratorio:

    • ddSeq Bio-Rad

    • ddPCR Bio-Rad

    •Tape Staion, Bioanalyzer, e Fragment Analyzer (Agilent)

    • Sonicatore Covaris 
    • Pippin-Prep (sage-science)
Verona, 28/09/2020
Francesca Griggio

